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•• evoluzioneevoluzione di macromolecole (DNA, RNA, proteine)

• ricostruzioneicostruzione delladella storiastoria delladella evoluzioneevoluzione dei geni e degli

organismi mostrata attraverso una rappresentazione grafica

L‘albero filogenetico è un albero che mostra le relazioni

evolutive tra specie diverse che si ritiene abbiano un comune

antenato



“quasi-specie virale”





SerSer ThrThr TyrTyr AlaAla

Wild type:Wild type:

Nucleotidi

Aminoacidi

GGUU GG AA CC AA UU UU GG CC GGACC

SerSer ThrThr TyrTyr AlaAla

Mutante (mutazione puntiforme):Mutante (mutazione puntiforme):

Ser Ser Tyr Ala

Aminoacidi

GGUU GG AU CC AA UU UU GG CC GGACC



Mutante (delezione, inserzione):Mutante (delezione, inserzione):

SerSer ThrThr TyrTyr AlaAla

Wild type:Wild type:

Nucleotidi

Aminoacidi

GGUU GG AA CC AA UU UU GG CG GCACC GG

GGUU GG AA CC AA UU UU GG CC GGACC

Stop codon:
Termina la sintesi proteica

GGUU GG AA CC AA UU UU GG CG GCACC GG

Ala AlaAlaHis AlaMetSerSer

GGUU GG AA CC AA UU UU GG CC GGACC G

SerSer ThrThr







Il genetic typing si basa sulla determinazione e sul confronto 

di sequenze nucleotidiche del genoma virale



identificare genotipi “nuovi” 

stabilire le relazioni tra isolati 

identificare nuove “varianti virali”

trasmissione ovini-caprini e viceversatrasmissione ovini-caprini e viceversa

trasmissione attraverso confini/frontiere  

co-esistenza di infezioni multiple

presenza di eventi ricombinanti
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A3/A9 mosaic structureA9/A11 pattern
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MVV1514 SEUI Volterra Roccav. Fonni CAEVCO 1GA

MVV1514 ID 67,70 71,00 68,10 70,90 71,70 66,10

SEUI 67,70 ID 65,90 86,70 67,70 68,00 64,50

Volterra 71,00 65,90 ID 65,40 86,90 78,70 71,80

Roccav. 68,10 86,70 65,40 ID 66,20 67,70 65,40

Fonni 70,90 67,70 86,90 66,20 ID 80,90 73,40

CAEVCO 71,70 68,00 78,70 67,70 80,90 ID 73,30

1GA 66,10 64,50 71,80 65,40 73,40 73,30 ID



gp 120

gp 41



MVV1514 SEUI Volterra Roccav. Fonni CAEVCO 1GA

MVV1514 ID 54.70 65.30 52.60 65.20 62.40 53.00

SEUI 54.70 ID 56.50 76.10 58.00 55.00 52.20

Volterra 65.30 56.50 ID 54.70 79.50 70.20 58.00

Roccav. 52.60 76.10 54.70 ID 55.50 54.40 51.70

Fonni 65.20 58.00 79.50 55.50 ID 69.20 58.10

CAEVCO 62.40 55.00 70.20 54.40 69.20 ID 57.30

1GA 53.00 52.20 58.00 51.70 58.10 57.30 ID
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Quanto e quando la variabilità genetica influenza i test Quanto e quando la variabilità genetica influenza i test 

diagnostici attualmente in uso ?diagnostici attualmente in uso ?



grazie per l’attenzionegrazie per l’attenzione

Aggiornamento sulle Aggiornamento sulle LentivirosiLentivirosi dei piccoli ruminanti,  dei piccoli ruminanti,  6 ottobre 2011, Sez. Firenze6 ottobre 2011, Sez. Firenze


